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<213> Homo sapiens 
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<221> misc_feature 

<223> Incyte ID No: 2124971CD1 

<400> 14 
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Pro Gly Asp His Asn Arg Ser Asp Cys Gly Pro Gin Pro Pro Pro 
80 85 90 

Pro Pro Lys Cys Glu Leu Leu His Val Ala lie Val Cys Ala Gly 
95 100 105 

His Asn Ser Ser Arg Asp Val lie Thr Leu Val Lys Ser Met Leu 

110 115 120 

Phe Tyr Arg Lys Asn Pro Leu His Leu His Leu Val Thr Asp Ala 

125 130 135 

Val Ala Arg Asn lie Leu Glu Thr Leu Phe His Thr Trp Met Val 

140 145 150 

Pro Ala Val Arg Val Ser Phe Tyr His Ala Asp Gin Leu Lys Pro 

155 160 165 

Gin Val Ser Trp lie Pro Asn Lys His Tyr Ser Gly Leu Tyr Gly 

170 175 180 

Leu Met Lys Leu Val Leu Pro Ser Ala Leu Pro Ala Glu Leu Ala 

185 190 195 

Arg Val lie Val Leu Asp Thr Asp Val Thr Phe Ala Ser Asp He 

200 205 210 

Ser Glu Leu Trp Ala Leu Phe Ala His Phe Ser Asp Thr Gin Ala 

215 220 225 

lie Gly Leu Val Glu Asn Gin Ser Asp Trp Tyr Leu Gly Asn Leu 

230 235 240 

Trp Lys Asn His Arg Pro Trp Pro Ala Leu Gly Arg Gly Phe Asn 

245 250 255 

Thr Gly Val He Leu Leu Arg Leu Asp Arg Leu Arg Gin Ala Gly 

260 265 270 
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Leu Thr Phe Leu Glu Tyr Asp Gly Asn Leu Leu Arg Arg Glu Leu 
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380 385 390 

Gin Ala Leu Ala Gin Leu Asp Glu Glu Asp Pro Cys Phe Glu Phe 

395 400 405 

Arg Gin Gin Gin Leu Thr Val His Arg Val His Val Thr Phe Leu 

410 415 420 

Pro His Glu Pro Pro Pro Pro Arg Pro His Asp Val Thr Leu Val 

425 430 435 

Ala Gin Leu Ser Met Asp Arg Leu Gin Met Leu Glu Ala Leu Cys 

440 445 450 
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455 460 465 
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470 475 480 
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Query Match 95.5%; Score 3530; DB 23; Length 721; 

Best Local Similarity 92.6%; Pred. No. 0; 

Matches 674; Conservative 0; Mismatches 14; Indels 40; Gaps 

Qy 1 MLPRGRPRALGAAALLLLLLLLGFLLFGGDLGREAAESRRPRRNPGG PAPGT 52 

M I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I M I I I I I I I M III I I 

Db 1 MLPRGRPRALGAAALLLLLLLLGFLLFGGDLGCE RREPGGRAGAPGCFPGPLM 53 

Qy 53 TTAPTAARSRRR PPKCELLHVAIVCAGHNSSRDVI 87 

I III I I I II I M I I I I I I II II I I II I 

Db 54 PRVPPDGRLRRAAALDGDPGAGPGDHNRSDCGPQPPPPPKCELLHVAIVCAGHNSSRDVI 113 

Qy 88 ILVKSMLFYRKNPLHLHLVTDAVARNILETLFHTWMVPAVRVSFYHADQLKPQVSWIPNK 147 

I I I I I I I I II I I I I I I M I I I M I I I I I I I I I I II I M I I I I M M II I I II I I I II I I 

Db 114 TLVKSMLFYRKNPLHLHLVTDAVARNILETLFHTWMVPAVRVSFYHADQLKPQVSWIPNK 173 
Qy 148 HYSGLYGLMKLVLPSALPAELARVIVLDTDVTFASDISELWALFAHFSDTQAIGLVENQS 207 

I I I I I I I M I I M M I I I II M II M I I I I I I I I I M I M I II M II I M I I I I I I M I I 

Db 17 4 HYSGLYGLMKLVLPSALPAELARVIVLDTDVTFASDISELWALFAHFSDTQAIGLVENQS 233 
Qy 208 DWYLGNLWKNHRPWPALGRGFNTGVILLRLDRLRQAGWEQMWRLTARRELLSLPATSLAD 2 67 

I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I II M I I I M I I I I I I I I M I I I M I I I M I I I II I I I I I 
Db 234 DWYLGNLWKNHRPWPALGRGFNTGVILLRLDRLRQAGWEQMWRLTARRELLSLPATSLAD 2 93 

Qy 268 QDIFNAVIKEHPGLVQRLPCVWNVQLSDHTLAERCYSEASDLKVIHWNSPKKLRVKNKHV 327 

I I N N I I II I II M I II I II I M I I II II I I II I II I I I I I I II I I II I I I II II M I I 
Db 294 QDIFNAVIKEHPGLVQRLPCVWNVQLSDHTLAERCYSEASDLKVIHWNSPKKLRVKNKHV 353 
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EFFRNFYLTFLEYDGNLLRRELFVCPSQPPPGAEQLQQALAQLDEEDPCFEFRQQQLTVH 387 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I M I I I I I I M I I I I I 
EFFRNFYLTFLEYDGNLLRRELFVCPSQPPPGAEQLQQALAQLDEEDPCFEFRQQQLTVH 413 

RVHVTFLPHEPPPPRPHDVTLVAQLSMDRLQMLEALCRHWPGPMSLALYLTDAEAQQFLH 4 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I 
RVHVTFLPHEPPPPRPHDVTLVAQLSMDRLQMLEALCRHWPGPMSLALYLTDAEAQQFLH 473 

FVEASPVLAARQDVAYHVVYREGPLYPVNQLRNVALAQALTPYVFLSDIDFLPAYSLYDY 507 
M I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I 
FVEASPVLAARQDVAYHVVYREGPLYPVNQLRNVALAQALTPYVFLSDIDFLPAYSLYDY 533 

LRASIEQLGLGSRRKAALVVPAFETLRYRFSFPHSKVELLALLDAGTLYTFRYHEWPRGH 567 
I I I I M I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
LRASIEQLGLGSRRKAALVVPAFETLRYRFSFPHSKVELLALLDAGTLYTFRYHEWPRGH 593 

APTDYARWREAQAPYRVQWAANYEPYVVVPRDCPRYDPRFVGFGWNKVAHIVELDAQEYE 627 
I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
APTDYARWREAQAPYRVQWAANYEPYVVVPRDCPRYDPEiFVGFGWNKVAHIVELDAQEYE 653 

LLVLPEAFTIHLPHAPSLDISRFRSSPTYRDCLQALKDEFHQDLS.RHHGAAALKYLPALQ 687 
I I I I I I M I M I I I I I M I I M I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I 
LLVLPEAFTIHLPHAPSLDISRFRSSPTYRDCLQALKDEFHQDLSRHHGAAALKYLPALQ 713 

QPQSPARG 695 ^ 
I I I I I I I I 
QPQSPARG 721 



